
OBJETIVOS: 

Objetivo Geral 

Capacitar o estudante de pós-graduação com conhecimentos essenciais do sistema Linux e 

fornecer acesso a um conjunto abrangente de plataformas, programas, repositórios e ferramentas 

de análise, preparando-o para gerar resultados práticos em genômica comparativa, utilizando 

genomas modelo como base para investigação. 

Objetivos Específicos: 

Capacitar os alunos para a busca e obtenção de dados genômicos próprios ou de banco de dados 

EMENTA 

Explorar os principais processos e técnicas utilizados na bioinformática e análise genômica. Estudo 

do sequenciamento genômico e montagem de genomas, seguido pela anotação e identificação de 

funções genéticas. Comparação de genomas para a detecção de variações e inferências 

evolutivas. Análise de regiões genômicas únicas e conservadas, bem como de áreas de interesse 

especial. Confecção e avaliação in silico de primers. Avaliação do perfil metabólico com base na 

presença ou ausência de genes. Discussão sobre herança genética vertical e horizontal, com 

ênfase nos mecanismos de transferência horizontal de genes, como transformação, transdução e 

conjugação. Investigação da estrutura e função de plasmídeos e outros elementos genéticos 

móveis. Predição de estruturas tridimensionais de proteínas a partir de sequências gênicas 

selecionadas. Utilização de ferramentas bioinformáticas para análises de dados genômicos, 

incluindo predições funcionais e comparativas. 
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Referências 

públicos. 

Capacitar os alunos a operarem em sistema Linux, preparar e utilizar scripts para automação de 

análises em bioinformática. 

Capacitar os alunos a avaliar as métricas necessárias para que um genoma atinja a qualidade 

mínima exigida para apresentação e publicação. 

Realizar a avaliação da origem, evolução e estrutura dos genomas por genômica comparativa e 

filogenia. 

Elaborar e avaliar a eficácia de primers para genes/regiões de interesse. 

METODOLOGIA: 

AVALIAÇÃO: 

A avaliação se dará por apresentação de seminários, participação ativa nas aulas e entrega de um 
manuscrito. 

 
CONTEÚDO PROGRAMÁTICO 

Apresentação geral da disciplina, orientações sobre a importância dos termos de sigilo e 
confidencialidade como de acesso irrestrito ao uso de dados e socialização das informações em 
aulas. Apresentação dos participantes, dos genomas e objetivos de análise, etapas de avaliação, e 
metas e métricas propostas. 

Introdução ao linux, comandos básicos, básico de programação em shell, instalação de programas, 
acessando diretórios, criação e uso de scripts. 

 
Introdução geral à genômica e técnicas e plataformas de sequenciamento. 

Realização de alinhamentos, confecção e teste de primers. 

Identificação de genes nos genomas (anotação), genômica comparativa, ortologia, paralogia e 
homologia. 

Mecanismos de evolução de genomas, análise de regiões de interesse específico (ilhas de 
transferência lateral e ilhas de patogenicidade). 

 
Fundamentos de filogenia e criação de arvores filogenética 

 
Genômica epidemiológica, genômica e identificação de marcadores, genômica e predição de 
estruturas de proteínas. Semana da 

 
Análise e predição estrutural de proteínas. 
Seminários e entrega dos manuscritos 
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