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EMENTA  

Estudo das ômicas na produção animal, extração de DNA e tipos de marcadores moleculares, estrutura de 

desequilíbrio de ligação e blocos de haplótipos, parentesco genômico, paternidade e endogamia, seleção 

genômica, mapeamento genético, seleção auxiliada por marcadores moleculares (MAS), acasalamento 

dirigido e introgressão genética, aplicações das ômicas. 

 

 

OBJETIVOS  
Adquirir conhecimentos e informações sobre os métodos para utilizar as informações de dezenas de milhares 

de marcadores SNP no melhoramento genético animal, bem como conhecer os princípios de desequilíbrio de 

ligação no genoma de animais, estudos de associação do genoma utilizando marcadores de alta densidade, e 

introduzir o conceito e princípios da seleção genômica. 

 

 

METODOLOGIA  
Aulas expositivas e seminários temáticos individuais, utilizando projetor de multimídia e/ou quadro 

 
 

 

AVALIAÇÃO  



Apresentação de seminários e participação em aula. 

 
 

CONTEÚDO PROGRAMÁTICO  
 
UNIDADE 1 – ESTUDO DAS ÔMICAS NA PRODUÇÃO ANIMAL 

1.1 – Conceitos Básicos 

1.2 – Comparação com as demais "ômicas": transcriptômica, proteômica, metabolômica e nutrigenômica. 

 

UNIDADE 2 – EXTRAÇÃO DE DNA E TIPOS DE MARCADORES MOLECULARES 

2.1 – Coleta de amostras. 

2.1.1 – Extração de DNA.  

2.2 – Tipos de marcadores moleculares. 

2.2.1 – RFLP. 

2.2.2 – RAPD. 

2.2.3 – AFLP. 

2.2.4 – SSR. 

2.2.6 – SNP. 

 

UNIDADE 3 - ESTRUTURA DE DESEQUILÍBRIO DE LIGAÇÃO E BLOCOS DE HAPLÓTIPOS  

3.1 – Conceitos. 

3.2 – Métodos de estimação. 

3.3 – Importância do LD e blocos na genômica. 

 

UNIDADE 4 – PARENTESCO GENÔMICO, PATERNIDADE E ENDOGAMIA  

4.1 – Parentesco genômico. 

4.2 – Uso de marcadores moleculares em teste de paternidade de animais domésticos. 

4.3 – Tipos de marcadores moleculares usados em teste de paternidade. 

4.4 – Endogamia. 

 

UNIDADE 5 – SELEÇÃO GENÔMICA  

5.1 – Seleção genômica em populações de animais domésticos; 

5.2 – Princípios da Seleção genômica; 

5.3 – Estratégias de genotipagem para seleção genômica; 

5.4 – Controle de qualidade de dados genômicos;  

5.5 – Métodos de seleção genômica;  

5.6 – Matriz de parentesco com informações genômicas; 

5.7 – Imputação de dados genômicos e painéis de baixa densidade. 

 

UNIDADE 6 – MAPEAMENTO GENÉTICO  

6.1 – Conceito. 

6.2 – Estudos de associação genômica ampla (GWAS). 

6.3 – Identificação de genes candidatos. 

6.4 – Aplicação dos resultados de GWAS. 

 

UNIDADE 7 - SELEÇÃO AUXILIADA POR MARCADORES MOLECULARES (MAS), 

ACASALAMENTO DIRIGIDO E INTROGRESSÃO GENÉTICA  

7.1 – Conceito. 

7.2 – Condições hereditárias e marcadores associados a produção. 



7.3 – Uso da MAS e acasalamento dirigido em programas de melhoramento genético. 

7.4 – Introgressão de alelos e genes em populações. 

 

UNIDADE 8 – APLICAÇÕES DAS ÔMICAS  

8.1 – Transcriptômica. 

8.2 – Proteômica. 

8.3 – Metabolômica. 

8.4 – Nutrigenômica. 
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